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Basal Cell Carcinoma (BCC)��� @�/  ��� .  5���RNA  ��/��0 ��!��     ���A�� #� ���!!/
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    ��� #$ ���I%2007    ��� 2017  ?33       ���� #$ : ��-�  
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       ?^�����0 ?D����1/ ���L �����  ?��$
��/$
0 �1��� �����
���)            M
5��  �  6��� ��$
������/$ : �_`�� ����� 

�157���'9-7
.������)   (����110��I� �������  : �������� 
checkpoint         S�_/��` &$
�� �T��_� �1�/$ !57�� &�'

�� �5L
8 
]��  D���5��5� ���)3
.  


��
��� 

   K41�$
L �_)$)UVR (   ��\/
N� ��B7�90    #$ ��-�  
  �$����NMSC
���$ ���'11:10 . c����<DNA #$ ���)�� 
UVRK��I%  ���d/$ e�����  &���'  ?f���I5g$ ?D/�5�����

   
� #$ : ���$��70$ M
5�$  � $     �����  
�[���    &��'
 �� �1�/$    ��) . �_�)$ UVR      K41�$
�L ��� A] UVA 

)400-315 
5����� [( L ?  K41�$
B] UVB) 315-280 

5����� [(    K41�$
�L :C] UVC) 280-100  
5������  [(

 �� !�7N�   �)11 . (:
�8
/#   &��'UVA : UVB  S$
�k$ 
    c���< 
�� ��:�45�   &��'  �5����    9����$ UVA   e���� 

c��<   l��� &�'    ��g�� : 
� ��[/ $�        ��� 
�d1� m $#< &�'
 
�� c��<  !�N57�DNA ��         ��0 �g��J�  ? �)UVB 

   c����< : !5��/�$  ���d/$ e�����   ���� !�N57���DNA 
��  �)13:12.  

         �� c��< 3�@1' ��$
\% !7���[� ��J ./$ ��DNA 
 
���1��$
0 �        ��� 
�d1� ��0  �$   �%: ������$ &�'

 ����_L ?����
5�$ n�����  ����)p53 !��
��� : DNA : 
��   �� �1�/$ D��57�� f�0
� c��
�  �)16-14.  ��[/ 

 !7���[� #$      
����1��$
0 �  ���L  &�'        ��� o���
� ��'
    �0 
�$ ����#UVB   ���� lincRNA-p21    l�/
�#$ $� 

     ��� �57�$: &�'
�7�p53    ��� ��Ng$          D�/
R� ��� : ��10
    #$ �)�� #�5���<UVB          K�N� ?�g���� ��"
2 p�Y�� : 

f�0
� �� �4/$ $� ����� (�110 �1017.  
     K41�$
L �_)$ q
_� �  .5L
8�$
Y �2
8$   ��- �  

             !�I� 
�," ;��$�� ���$ 9 �$  �$
Y 
," ;�$�� 
�
IL
        M:
/: 
��4� ?�1�/$ !57�� f�0
� ���%#$ &
@/ 
  �5����� .�6��� &������� : !��"# : ���7���$ &����������
          q
�_� �  .5L
�8�$
Y : �$6���/ �_)$ ?�[�5�^ &�����

���$   �%: 6�� D�1��< S�� ��T��22-18.  

RNA���������� ����  

����8�6� K���H� ��7����$ 3�����^ #$ RNA $� �/����'
 �� &�$r86��       .�B�:
�� 651� &$
� �0 �10      ( �45��$ ��'

���  ���) .  ./$RNA   �0
�� &�'     (��110)ncRNA ��'( ?
��       #$ �[2�0 (:
8 6%RNA     ��:#�\/� &�')rRNA ( :

RNA  �g���N5�$ &���')tRNAs(���� ���I1� ��N����� ?  �$���1�
       �:��� �7/��:� &�'6/�� �/ �7/��:� �\��% ST�sR� 
 ���5L
8 
��]��  �g����� &���' 
[��� �  ������J K��N�

���) . !>2 ./$    ��� �  #$��$     : ( 
�0 
����� 
��"$ &�'
       �< K�N�  ���� �  &
5>�� K�$        &#����1���' �  ��'

DNA       K/$
�� : �^ �7/��:� !�]1� ?RNA  ���     
�� 

�$ (��<23. 

 .���/$ncRNA   : ������ M�����$
� ����'  $����_�
&�'����B�0��    ��� ��)       D�2�0 �$��1�)sncRNAs (  ���

 #$ 
��5�0200 nts ��T���� : ncRNA (lncRNAs) 
) #$ K��200 nts (�N\� �� &�1� ���) .MicroRNAs 

(MiRNAs) #$ ���':
8
/# sncRNA   ���0 �157��' ���'
���
� �� 
d1� 
�$ .[�� ���) p�5H� &�'25:24.  

     g���� 6/���� ����%#$ �[/^��g��� � �/6�L  !��]1� ?�
      ��$ !�]1� ?
L�� �_��� : �g��� �"
2      ����� : �[�5�^

������  &���%lncRNA ���� ���'  t/$
��) ���� 
��d1� ����$��
   �4�5H� D/^�g����   �)29-26 .KI%       ��5"��� �/ ���� �'

 ���/���klncRNA ���� 
������ $� ���'  ;����_� �  ���/ ���' 
lncRNA
/�� ��  ;�$�� !�]1� �� ;"$�� (�110 �11030.  

��   ?��0 ��� lncRNA       ;��[� #$ ( �45�$ �� �'    � ���
        ���[g�� �� ��s�$ &$
� &��5"�� 
"�1) : �g$��    &��'

         ����$  ���]1� KN� ?�^ ���� �,�$: &$
� u�" 
kv� .
 D� ��5"��  �5)�  &$ lncRNA  �' : ��)��  &�'��5"�� �� 

   ��
sR1� 3�� : �/���k    �< ��  
L      ��� ��s��$ �/���$�� ?�'
RNA  ?DNA  .�B�:
� �/      $� �'��         l�/
� .�/$ #$ : �' 

�� �
510 $� ���15� �g��� &�' 
[��� �11033-31. 

    !�]1� �  �	5"$lncRNA       ��� 
�d1� 
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&�����        ��) ���
� ���%#$ �4�5H� &�'35:34 .  �$
��"$
   #$ &���7�lincRNA     ��� ��'      !�I� K�N� ;��g    �  ���)

  ?3��	�CSCC   : BCC  (�) p>0  ��$ . ./$ncRNA   ��'
  ��� 
�w[� � �     W� ?
��� ����
� &�'     : !%�I� ?�/$#

    ����$  K�N� #�5��5� .    #$ &���7��ncRNA     ��� ��'    ����
   
L�� �"
� �  u�"     ����� �/ �'       ��� ����� ��'     : ����)
   ��J
� �� 
@/  �"
�           : ��/:�$  
��:�N� ?������ &��1�

K��     ./$#$ ���$  o�\��$ �I8<    ?:�ncRNA   �� �'    ��1�$��
����    K���� : �s���H>� &���'�$6�$ �$���1�  �  ���I8<

���
� ���) ( �45�$ 
��� &�'24.  
lncRNA      �[\) �1��� ;�$�� 
/�� �� �T��_� �'    &��'

      ��1��� �/�'��R� : �[�5�^MiRNA   ?��'ceRNA  ?��'
 ��������R�PICSAR-miR-125b-YAP1 
�7������� ?
  x1�g�1@��ERK1/2    x1�g�1@�� 
�7� ?PI3K/AKT 
 ���� ����0 ���110 .�[\��)   c���Y� &���'RNA�:�    $#

)ceRNA (���
��� #$ &���7��� �   �  ?�����$  K��N� ���'
  ��d1/$lncRNA   �� ��'�  ��� ���1�$��   y14��$ �$��1�  &���'

MicroRNA (MiRNA)   �^ ����� ;/��_� &$
��    &��'
   ��110 ;�� t\�
�37:36 .YAP1      �57�' ;���� D�/    &$

���� ���0 
���$ ���� ����$��  A$����$ �  �^���[�$ D��/ �$���1�
���
�           �  �0 �) GH>� : �10 ;�� �'CSCC  K�� 

�� ���� �J #$  �)39:38. 

  ���g�N� l��\�Piipponen  ���"
� ?�$����[�' :  #$
lncRNA        �  �0 ���$   �%: �'NMSC    ��5\w� !�]1� 

 �����%#$ 9�����$ PICSAR ?PRECSIT ?LINC01048 ?
MALAT1  ?LINC00319  ?AK144841    �  SCC  : 

H19 ?CASC15 ?SPRY4-IT �  BCC . ?;�������N� � 
   #$ �"
�lncRNA         �  ��0 ���$   �%: �'SCC   !��]1� 

����� ����41�  ������%#$ 9����110TINCR ?SMRT-2 : 
LINC00520

1. 

lncRNA TINCR
�����1��$
0 6/�����   ���� $� ���'
      ��� �
510 �7/��:� #$ z� 36���[�       �  : ��10CSCC 

 �� 3�I1�      K'�0 ?./$
��1�  �)TINCR   K/$6�L$ e��� 
CSCC ��    �)40:23 .TINCR          : #��5���< 
�� 
�k$ D�/ 

    #$ �)�� &^�L��$ALA-PDT   �  CSCC 
�#$   
�7� l/
ERK1/2-SP3 Sp3 �7��/��:� TINCR ��s���$ ���� $� 

  &�'
���:
�TINCR   
0 y/:
�  .( $        $  ��>� �� &�'
  �0TINCR        #$ �)�� &^�L��$ : #�5���< �  ALA-PDT 
 � CSCC �$  
��g�"  41 .����  ���>��� �����SMRT-2 

)      3�1�����0 
�� �� !�]1� �H7�   ��)
4@1� ����� (
 �^ ����             ���I� $� �������$ �_��� : 6/��� �� t\�
� &�'

��  �  ?./$
��1� �10SCC�� �61�  ���/42.  
        �������$ ��)� ��50��L (��
�8)EGFR (   ��50��L :

 ;/�\� �)�     �5� (�110)TGF  �5� � (    �/$#������ � SCC 
 (�) ���)$  ��$43 .        x1�g�1@��� 
�7�� :  
�'EGFR  : 
PI3K/Akt   �  CSCC  �� ��_L      ��� ��\Y�_5� ?���)    ;��g 

   
�g�_L K/$6L$Stat3    �� �_��� �g��� 
�w[� ?  ���/44  : 
lncRNA LINC00520 
L
>���� #$ CSCC l��/
�#$ 

�����_L
��  � 
���0PI3K/Akt)   x1�g�1@����� 
�7����
 ��5/#�1�{�47L3  �:
� � #�1�0 �  #�1�0 .�BB (  !��]1� ��

 .�/��EGFR
45.  

lncRNA   ���	��5�� GAS5   �  CSCC   K'��0 
��      ��J #$ K��� ����� : ����/GAS5 CSCC  ���I� $� 
��      �)  �d/$ �� �10 .miR-455-5p  3����      �����RNA 

 #�1�0 (�110��I� .��[�� �� �57�$:1 B (CDKN1B) 
 N57� $�   �� �$
Y |�' ����  �'  .(:	�      ?.�/$ 
�GAS5  ��� 

miR-455-5p ;��_�      ���� �� ( 
0CDKN1B   !�]1� $� 
���10 .}����  �:$ CDKN1B #$ GAS5 f�0
��� &$
��� 

CSCC  : &
�8��% GAS5  |��' ���     ���R� � $ �$
�Y
miR-455-5p/CDKN1B? CSCC $� f�0
� �� �1046.  

UVB   KI% e��� p53��    &���R� �>N� �0  �)
 :  �$  �g������ #����5���< � p53 ����� ����5L�/ K���I% 

����    &�'NMSC  ��� D�0       �$
�L #��5���< #$ ��� ��10
�110 .��       ?���$
\% !7����[� �$�1�lincRNA-p21  6��� 

  t���UVB  
���1��$
0 �      �� �Ng$ �'       &��Ng$ �� :  �)
  ���� �  #�5���<   c��< &�'    #$ �)�� (�/  UVB   K�N� ?

f�0
���  �  ������� (���110NMSC���� ���4/$ $�   ���10
  !���]1� K'���0 ?./$
����1�lincRNA-p21 ���� 
��d1� 
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NMSC��   �)17.  
lncHCP5)  �5�< z[�~�0        ��� ��8#��� �5���[g �^
   ���7��$ 
�L��P5 ( ���     ��� �5���Y� ����miR 138 5p 

)��    �$�1�ceRNA  � ;�� �   ��10 (   ��� ;s�5�    ���  ��)
EZH2) 
��/�N�  W���g��' (���110zeste 2 (���� $�  �����

   �  
\w�CSCC        &^��L��$ K/$6L$ e��� �0 �10 !�]1� 
     l/
�#$ #�5���< K'�0 :STAT2/VEGFR  ���     ��) .

     �0 �) ( $  ��>�EZH2  ���� �      &�'CSCC  !�]1� 
��  �)41. 

LINC00319      ���� 
\w� !�]1� �� CDK3)  !�]1�
 #����1�03.��[����� ����� �57����$:  ( : �����4� l���/
�#$

y14�$    � 
0miR-1207-5p  ���� �       &��'CSCC  �  ?
  �_���CSCC   �$  KN�  .LINC00319  ��>��     (��1' 

K��  &$
� p�_` �I8<CSCC
�$ 47. 

LncRNA MALAT1 D��/ lncRNA ���� 8000 
 t����� ���0 
���$ ������B�0��UVB���� ���Ng$   ���)48 .

LncRNA MALAT1    ��1@���� 
�7��� !���]1� ���� 
KTN1/EGFR CSCC�� 
/�N� $�  �10.  

MALAT1 EGFR �,�����$: ������ $� c-MYC : 
 .���5[1�01) KTN1 (���� !���]1� ���10 .MALAT1 

   �� ����N57�KTN1  �� ;s5�    �)       .�B�:
�� ����� ���  �
EGFR $�  K/$6L$ �' . & ���� MALAT1 ����   .�B�:
�
KTN1  : EGFR�� K'�0 $�   
�d1� ?./$
��1� �'   ��� 

��I� �� !%�I� : S
%�I� ?�g��� 
�w[�  �)48.  
  
��\w� !���]1�LINC01048 #$ ���)�� USF1 ���� 

  ���� ;����_�TAF15 ��]1� &$
���  
��\w� !�YAP1 : 
��_L     � 
�0YAP1   ����� �       &��'CSCC  ?CSCC  $� 

    ?./$
��1�  $  �N��$LINC01048   ��_L
�� �� 
d1�    ��)
 
�7�Hippo�)  
�$ ����� 
@��0
� 
�7� D/ �038.  

lncRNA LINC00162�5"�1��)  ���� (���)  �$���1�
lincRNA  ���� t\�
��� SCC5�����  ���� (���)��I� �  

p38 (PICSAR)
50:49 D���/ lncRNA  �����^ .����� 

   �� �0 
�$ ���	��5��   ;��Y ���    ���� �  �I%��   &�'
CSCC   t/$
��) �  D���5����5� : ����g:$ In vitro:   

in vivo  ��� 
�\w� !�]1�    ��)51 .PICSAR  : 
��w[� 
 ���� S
%�I�     &��'CSCC     ��_L ��� $� �      
�7�� &#���
 x1�g�1@����ERK1/2   ./
��@51/$ K'���0 : α2β1 : 

α5β1  �� �_���           �8�1\7�2 K'��0 �� 
d1� �0 �' 
�� �g���  �)51:49.  

PICSAR  �_������ �  �������$ K���N� CSCC : 
 ��_L l/
�#$ ����� 
L
>��     x1�g�1@��� 
�7�� � 
�0

ERK1/2    K'�0 t��� DUSP6)     �-�s�5"$ #���47�L
  ���8: 6 ( �$ 49 .PICSAR    &��'#�1�0 .�B�:
� ��I� �� 

��_L  �^�5�� �� (�)p38a : p38d (MAPKs)  !��]1� 
 �� 
\w�   �) .   & �����PICSAR    
��g�_L ERK1/2  : 

 ���� S
%�I� : 
�w[�  &�'CSCC 
0 ��I� $�  .  
�7��
p38MAPK ������ PICSAR ���� K'���0 $�  ���' 49 .

  ���0 
���$ (���) ���_g�,�UVA x1�g�1@���� 
�7��� 
ERK1/2    
���1��$
0 �  
�w[� :      �� ��_L $� �'     : ��10

�� ���
� ��$�� �10  �d/$ �5��� �/$#52.  
(:	� ��_L ./$
�  
�7� ��)MAPK p38 ��� ?   (V�/:

p38a : p38d���I� �  ?������ !%  &���'CSCC ���)� : 
CSCC �$  KN� ��� ;"$  �  54:53:49.  

PICSAR CSCC  ���� ;���� l��/
�#$ $�   �$���1�
ceRNA MiR-125by14�$ :      !��]1� &$
�� �< � 
�0

   ���� 
\w�YAP1   ���  �\I�   �>�H� . ���    
�@/  S���\�
PICSAR  !�]1� l/
�#$      � 
�0MiR-125b    !��]1� : 

  
\w�YAP1    ��� ;���    ��1039 .YAP1     &$
�� �L��' 
PICSAR   : MiR-125b          �< ��J #$ K��� ���� : 
�$ 

   ����
��` KN�MiR-125b   ���� �  $�     &�'CSCC 
  $  K'�0 .MiR-125b  !�N57�� ��s�$ ��I� �� YAP1 

  ��PICSAR     ����� �  &������` KN� ?CSCC �$   .
(:	�   � #�~��0 ��-$ 
�g�_L ?./$
�3�< ���� #�5��  &�'

c��<   
�$ (�/ 55 .        .57�[) ��0 
��$ (��) GH>�
PICSAR  � #�~��0 
�g�_L 3���� �  $�    &��'CSCC 

���� K/$6��L$   ;���� &$
��� &
��@/  ���/v� .��/$ : ���' 
PICSAR����    �  ������� 
�����:
� D��/ �$���1�CSCC 


�$39 .  ?A��d�� PICSAR    ���� 3�1����0 
L
>�� 
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������� �����)
4@1�    ������R� !�����]1� ������ $�  
MiR-125b/YAP1�� �_���  �' 39.  

��     �-	" ���PICSAR     ������ 
L
>�� CSCC  $� 
   �_g�,� Z:� ��I2 ��       ��� ��N��$ (��)        !��]1� ��� 9��' 

  �� 
�7� 
�g�_L  x1�g�1@ERK1/2
49     ���R� !�]1� �� ?

 x1�g�1@����MiR-125b/YAP1
39 ./
��@51/$ K'���0 ?

α2β1 : α5β1
51:49 K'���0 : MicroRNA-573 . D��/

MicroRNA        ��� &
�8���% �g��� 
�w[� #$ �0     ?��10
     !%��I� : S
%�I�   ���CSCC.PICSAR    ��� ����N57�� 
MicroRNA-573������ ;s����5�   S$
����k$ :  �����)

�� ��I� $� �/$#������` �10.  
   &T�� ����PICSAR    ��N� p�_�` y/�5� �� ����N57� 

   �$����� � CSCC  �� o��
�        p�_�` 6/��� �1��� 9 �)
    ;J$
� : �����TNM T��  .!'      
�$ (�) Z�$68 .�12

    ���J #$ K���� ������ ���0PICSAR���$ �   
��@/  A$�
&�����         ���{����:� 
/
��< �1��� ?���7�$ &�'(RA)

56  : 
 ���� 3�1����0     &�\0 &�'(HCC)

57    ��� (��/       ��)
 ?./$
����1�PICSAR3
���  ����  &
@g����
� &$
��� ����$��

CSCC   ( �45�$ G�H>� :     �)   �� 
�$ .[�� :   �$�1�
 &$
� |�' ���� CSCC �) �5L
8 
]��  39

. 

lncRNA EZR AS1   ��� !%��I� : S
%�I� ?
�w[� 
�������   &����'CSCC(A431)   
�7���� l���/
�#$ $� 

 x1�g�1@�����PI3K/AKT����� �_������   �  : ����' 

L��    &�'CSCC�� !�]1�   �) . ���   (:	��EZR-AS1 

   #����1�0 ��������0 �8�1\7���2)FAK (}����� : �:$   
EZR AS1  ��� �$
�Y |�' $�       K'��0 e���� ��0 ��' 

FAK �  CSCC .�B�:
���� ������� �,���� K'����0 : 
 ��/
47����L(p) PI3K/PI3K : p AKT/AKT �  

����  &�'CSCC��   �) .  
7����8<PI3K 740Y P 
 �  �/$#������� S$
��k$ ���0CSCC �$  29 .PI3K/AKT 

             �  c���$ ��0 
��$ D���	0 x1�g�1@��� 
�7� D/
���� �� ���� �J #$ K�� ����
� &�'  �)58. 

 �������SCARNA2( � �    �g������ &����'CSCC 
 �� !�]1�            !%��I� : �g���� �"
2 ?�g��� �)� :  �)

 ���� ��    &�'SCC13   � �_��� $� �   ��'  . (:	��    ?./$
��
  ����MiR-342-3p  ( � �       �g��� &�'CSCC   K'��0 

��  ���/ .        ��J #$ K��� �����SCARNA2  ��� !�'    ����
  �41�MiR-342-3p    �  $� CSCC  �� !�]1�      !' : �10
 y14�$MiR-342-3p �  $� CSCC

59
.  

  ���J #$ K���� ������LINC00346
��L�� �    &���'
CSCC

60   ��� (�/          t���� :  ��)p53    ��0 CSCC  $� 
   ��1@�� 
�7� l/
�#$STAT-3�� y/:
�    K'��0 �10

��  ���/ .  ./$lncRNA  ���      �$��1�PRECSIT   �5"�1�) 
��     �))      .��� ��T�� �1�B�:
�
�� &�$r8�0 
)��:�

 ��_L �[�5�^    (�110STAT3   
� �� t\�
�    �� ���p53 .(
LINC00346  ���� !%�I�     &�'CSCC      : 
>�0 �  $� 

 ���@�� �)�  
L$
8    &�'CSCC       ��� ��� ;"$  �  ���7�$ 
 ���� y/:
��� #���1�B�:
��g�5� ���J #$ K���� ����g�� ���10 .

LINC00346   ���� STAT3 ��_L      �� y/:
� $� (�)   �10
      #��1�B�:
��g�5� z[/
��� ���� :(MMP)-1  ?MMP-3 ?

MMP-10 : MMP-13 �� K/$6L$ $� �' 60. 

NEAT1 D����/ ceRNA  �^ ������ �����0 
�����$ 
f�0
�      ������ (�110MiR-361-5p   ���  �$:       ���  ��)
MMP1      �_���� &$
� $� CSCC    ���_L l�/
�#$     &#���

 
�7�Wnt�10 !�]1� 61.  
lncRNA HOTAIR (RNA intergenic 

Antisense HOX) ?Sp1���� !���]1� $�  z~��� ?���10  
Sp1 MiR-199a�� �$
Y |�' $�    �Y��� 
�$ ./$ : �' 

   
L
>�� :CSCC   �� 
/�N� $�   �10 .Sp1     ����� #$ z� 
  t����� ���J #$ K����HOTAIR ������	�5� e����� ?
  �,���$: ���� 
�����:
�DNMT1 �7��/��:� f�0
��� : 

  !�N57�MiR-199a-5p ��    �) . � ./$      ���g�� ��� 
�d1
 ����1L ./�12  �����       & ���1� &��'CSCC) (  t����

HOTAIR�����   ����) .HOTAIR!���'   �  .����12
���
�  �$  KN�  �_5� &�'62. 

lncRNAH19 : MicroRNA 675 �/$#������� �  
 �  :  
��' : �����$  K��N�CSCC ������ ���J #$ K���� 

���� �����) .���548 ����  ���) ���0 H19K����   #����
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MicroRNA-675 �����R� : 
����$ H19/mir-675 �  
 ������5��$ ���>���$6� ����N5�$ : 
���w[�(EMT) CSCC 

�� ;�� �1062.  
AK144841 D��/ lncRNA  �  ���0 
���$ ���/�% 

CSCC     �� (�) �Ng$ DMBA/TPA      (��) !��]1� Z�� 
         ��� : ���
���` �^ ./��12 : 
�$     �  $� �g���� 6/�

�� !�]1� Z�� ��� �1063. 

 #$ & $�����_�lncRNA  �  �����'CSCC : ������g:$ 
       �  : �157�' ;�"  D���5��5�CSCC     ��� �7�/�N� �  


���1��$
0   K�� &�'       ��1��� #���PVT1  ?SNHG12 ?
ZFAS1 : TUG1�� 
\w� !�]1�  ���)64.  

 �$����[�' : $
������'�� M$  ���548 ����51 lncRNA 
!������]1�  (������)) ������1���PVT1 ?HIF1A-AS2 ?  

HOXD-AS2 : CYTOR ( :73 lncRNA !������]1� 
  (�))  �1���SNRK-AS1  ?BDNF-AS   : GUSBP11 (

  � CSCC   ����$  KN�  .circRNA    6/���� �  ��0 �/��'
 ��������$  K�����N� �����������$
��)circ-MBOAT2?  

circ-PTPN13 : circ-ACVR2A ( � CSCC !���]1� 
(�)  ��$64 .   K�)lncRNA   ? �$   ��%: GXYLT1P3 ?

LINC00348  ?LOC101928131  ?A-33-p3340852 ?
A-21-p0003442   : LOC644838  �� �0        ���� ����"
  �5L
@� �$
Y �_g�,�  ��$        �  
��$ .�[�� :SCC   ;��"  

)���165
.  

���� ���� ���
� 

MRNA   ��[� �'         
�-�1� �0 ���$  �{6% ��s�$ &�'
 :
��[�� n�����)MRE (���� (�������  t����� ���0 �����)

MicroRNA  ���')MiRNAs ( �$
��Y |���' : �/�����1)
��  ��
�866 .lncRNA   !' �'  12   &$�$  .�MRE   ��{6% 

���� ���0 �157��'  ���� �5����Y� S����-MiRNA u���" 
)x1��~�$ ( �� ;s5�   �) . �[\�)     !��]1� &��'   (��110

RNA�:�    $#)ceRNA(  .����� o����\��$  ����d/$ ����� ?
lncRNA  ?MiRNA   : MRNA  �� ��0        ��>�� : ��110

������  �����0 �����1' lncRNA������ �����' �����1�$��  
MicroRNA (MiRNA) �^ ����� ;/�_� &$
� $�    : ��'

�     �1'  �$
Y 
�k=� 
R� &����� 6�^���36?37?61?67 .��   �$�1�
  ��w�MiR-125b        ( $����" &����$ #$ �[/ ?MiR-125 

  �� �0 
�$   f�0
� �$�1�  ���
�� �  ����� (�110   &��'
 ���%#$  �_5�CSCC�� �5"�1)   �)70-68:39

. 

  
�7�Hippo ��         f�0
�� 
�7�� D�/ �$�1�    (��110
  �� �5"�1) �����      t��� �0  �)YAP) YAP   t\�
�� 

 .�B�:
��� ����1 ( :TAZ���� ����_L   ���)72:71
. 
�7��� 

Hippo     ��� !��]1� $� �g���� 6/��� : 
�w[�   ��1073:71 .
YAP1    �57' !I� ;��� D/       
�7� �  &$Hippo  
�$ 
 KN� :         �1��� p�5H� �g��� &�'�1/<
L �  &��R� &�'

      ���>��$6� � �����5��$ �$r�8 ?#��5���< ?�)�)EMT ( :
  �$  6/���75:74 .YAP1 ��          �  D���^�[�$ ��8V/: ;��g 

 ���
� A$��$              ��J #$ K��� ����� ��1��� 9��'YAP1  �  
CSCC 
�$ (�) �5"�1) 39:38.  

  ��$
"PICSAR  ���          ���  
�[��� ��� ���$��    �$��1�
ceRNA MiR-125b ���� ;/�_� &$
� YAP1 �_��� ?

CSCC�10 f�0
� $� 39
. 

RNA  3����� &���'  ������)mRNA���' (  ���� � ���Y
 .�B�:
� &�$r86��            �  �����J K�N� ��0 �157�' �/�'


���g�_L �����$  �[/^���g��� &���' .����� �   ?
���"$ &���'
��          &�$��/�� �0 
�$ (�) 
��k ���"mRNA    �,�� : 

  �� $� ����  t��� �$��RNA   ��1�B�:
�
�� ��T�� &�'
�0  (�110)lncRNAs ( 
0 !�]1�76:61

.  

  �!"� 

,��_g�       .�� �,�$� �0 &$lncRNA �5�< ./�#$   z1�
RNA 1 : CSCC�� ���
� $�   $� &�/�% K1�� ?�10

 G�H>�  ��� � CSCC
�$ ( 
0 �{$�$ 29.  

#���$%� &�'%�
��  

      �g$��� : ��/$�<6/� #$ ��NNR�          �$��� ��� l���� ����/
 5>���� �����
� &$
��� T���� ��������� �����]1� S$
��k$ 


lncRNA ( 
0 ( �45�$ �' ��$. 

    S$
k$ .��_� &$
�lncRNA     ?
����1��$
0 6/��� 
� 
  ����lncRNA         $� y/�5� :  
0 ���
� �/$�<6/� t��� $� 
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 #$ ( �45����$ �����QRT-PCR
������1��$
0 �    &����'
 ��������$ � ���_� #$ ( �45���$ ���� ���7���$ (���1106/��5�

�����  
���0 �����/=� &����_�23 .H19 ?Hottip ?Nespas ?
mHOTAIR ?MALAT1 ?SRA #$ �������������':
8 

lncRNAS
�����1��$
0 �  ���0 �157��'   3������$ : ���'
 .���5/: (��
�8 #$ (�) |rJ Z��D (VDR)  !��]1� 

��  ���) .     ���
� �  ��^�[�$ KN� (:
8 ./$  
��� &�'
���$  .       ?
�@/  (:
�8 ?;��N� � Kcnq1ot1  ?lincRNA-

p21 ?Foxn2-as ?Gtl2-as ?H19-as
�����$  �  �����0 

���1��$
0 |rJ Z�� &�'  .���5/: (��
�8 �� (�)D 

(VDR)     f�0
� KN� : �5L�/ K'�0        �  ������ (��110
���
� ���$  
��� &�'77:1

. 
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Dysregulation of long non-coding RNA may lead to various 

diseases including cancer. Recently, many lincRNAs have 

been discovered for their important roles in melanoma, 

cutaneous squamous cell carcinoma (SCC), and basal cell 

carcinoma (BCC). These long non-coding RNAs are involved 

in skin cancer cell proliferation, angiogenesis, invasion, and 

metastasis. 

Some long non-coding RNAs are upregulated in Non-

melanoma Skin Cancer (NMSC), including PICSAR, 

PRECSIT, LINC01048, MALAT1, LINC00319, AK144841 

in SCC and H19, CASC15, SPRY4-IT in BCC. In contrast, 

some long non-coding RNAs are down-regulated in SCC, 

including TINCR, SMRT-2, and LINC00520. 

Many non-coding RNAs are specifically expressed in certain 

tissues or cells, and others are associated with tumor staging, 

drug resistance, and prognosis. Hence, non-coding RNAs can 

be used as diagnostic and prognostic tools in skin cancers. 

Keywords: non-coding rnas, non-melanoma skin cancer, 

BCC, SCC 
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